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电子邮件：zhouxn1@chinacdc.cn               
办公地址：上海市黄浦区瑞金二路207号               

	

	教育经历

	 1978年10月-1982年1月 江苏省苏州医学院寄生虫病防治专业学习
1985年9月-1988年6月 江苏省血吸虫病防治研究     所医学寄生虫学硕士研究生
1990年11月-1991年6月 泰国马希伦大学理学院进修
1991年6月-1994年6月 丹麦哥本哈根大学、丹麦血吸虫病实验室博士研究生
1994年6月-1994年8月 美国海洋生物研究所现代寄生虫学技术暑期班学习
1996年7月-1997年1月 丹麦血吸虫病实验室博士后
1998年5月-1998年6月 美国路易斯安那州立大学高访学者
       

	工作经历

	1982年2月-2001年8月 江苏省血吸虫病防治研究所工作
1998年7月 晋升为研究员
1999年4月 任江苏省血吸虫病防治研究所副所长
2000年7月-2000年8月  美国路易斯安那州立大学讲学
2001年8月-2010年9月 任中国疾病预防控制中心寄生虫病预防控制所副所长
2010年9月——  任中国疾病预防控制中心寄生虫病预防控制所所长
2019年7月——  上海交通大学医学院-国家热带病研究中心全球健康学院副院长
2020年5月——  上海交通大学-爱丁堡大学全健康研究中心


	社会/学术任职和活动

	现任世界卫生组织热带病合作中心主任、国家卫生标准委员会寄生虫病分委员会主任委员、世界卫生组织西太区被忽略热带病专家委员会委员主席，中华预防医学会全球卫生副主任委员、中华医学会地方病分会常务委员、中国动物学会理事、贝类分会副主任委员，中国血吸虫病杂志主编，Infectious Diseases of Poverty国际杂志主编。曾任国家卫生计生委疾病控制专家委员会副主任委员、血吸虫病和寄生虫病分委会主任委员，世界卫生组织疟疾根除专家顾问委员会委员、世界卫生组织热带病研究与培训特别规划署顾问委员会委员。

	研究方向/主要研究内容

	专业及研究方向：空间流行病学、血吸虫病流行病学、钉螺生物学、寄生虫与宿主间相互关系。


	科研/教学研究项目

	时间：2016.1-2020.12 项目名称：非洲重要传染病流行规律研究-疟疾、血吸虫病等重要寄生虫病流行病学研究
项目编号：2016ZX10004222-004   项目来源：艾滋病和病毒性肝炎等重大传染病防治
时间：2016.7-2018.12 项目名称：重要热带病相关入侵媒介生物及其病原的动态分布与资源库建设  
项目编号：2014BAI13B05 项目来源：国家重点研发计划
时间：2014.1-2016.6 项目名称：黑热病、疟疾与病毒性出血热综合防治技术研究
项目编号：2014BAI13B05 项目来源：国家科技支撑计划
时间：2020.1-2023.12 项目名称：基于系统论理论的钩虫病干预机制模型构建及其现场验证
项目编号：81973108 项目来源：国自然面上项目
时间：2013.1-2016.12 项目名称：我国边境疟疾传播扩散机制模型的研究   
项目编号：81273192 项目来源：国自然面上项目
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